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摘 要

桿狀病毒近年來在發展生物農藥及新穎之桿狀病毒載體 (外源蛋白) 表現系統方面有相當高的發展潛力。目前經由臺灣大學

王重雄教授實驗室鑑定並建立國內特有的桿狀病毒及其細胞株，荳莢螟核多角體病毒 (Maruca vitrata multiple

nucleopolyhedrovirus ，簡稱 MaviMNPV) 及荳莢螟細胞株，荳莢螟核多角體病毒之基因體在 2006年也經同實驗室初步完成

解序分析。本實驗之目的即利用 DNA 微陣列晶片及即時定量 PCR 來研究荳莢螟核多角體病毒的基因表現之時序圖譜，藉

以尋找具有潛力發展為桿狀病毒載體表現系統之基因啟動子。結果分析顯示 DNA 微陣列技術可以找出整體基因組之各基

因表現時序的分布，接著利用即時定量 PCR進行精準估測的數據分析每個時期的基因確切之表現量估測。雖然 DNA 微陣

列技術整體數據是較低的，大部分基因也是比較偏向晚期表現，但是趨勢表現與即時定量 PCR 是相類似的。綜合以上結

果荳莢螟核多角體病毒表現基因可以定義為三個時期，早期 2 - 4 小時、晚期 8 - 12 小時、非常晚期 12小時後。早期表現

基因佔 22％ (28/126)、晚期表現基因有 29％ (37/126）、非常晚期佔 28％ (35/126)、尚未確定21％ (26/126）。同時也發現

有些基因在早期即有表現，其表現量可以持續到晚期大量表現，例如： ORF13 、 ORF56 、 ORF63、 ORF91 ；除了

polyhedrin 及 p10 基因外，有些基因雖然不是早期基因但是在晚期可以有較大量表現，例如： ORF40 、 ORF93 、 ORF43

、 ORF61 。這些在早期或是晚期較高表現量的基因是值得再去做有關表現載體的深入研究，而其基因表現時序分析也可

以幫助了解本土性桿狀病毒的基因表現。
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