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摘 要

本研究的對象是由林口長庚紀念醫院偽菌血症病人血液檢體中分離出來之34株桿菌屬臨床分離菌株，主要研究為菌種分類

、抗真菌作用、抗真菌基因分析與抗真菌成份之探討。菌種分類利用生化鑑定（觸媒反應、硝酸鹽還原反應、溶血性試驗

、?朵試驗、檸檬酸試驗、尿素水解作用、歐普氏試驗）及進行分子鑑定（使用聚合?鏈鎖反應，Polymerase chain reaction;

PCR），將34株臨床分離菌株區分為8類：Bacillus cereus、B. thuringiensis、B. coagulans、B. licheniformis、B. pumilus、B.

megaterium、B. circulans和B. firmus。在抗真菌作用之分析，發現B. thuringiensis CG 2、B. thuringiensis CG 4、B. pumilus

CG 12、B. cereus CG 15、B. cereus CG 20和B. cereus CG 26有明顯抗真菌之作用；其中以對Paecilomyces variotii Tu137之作

用最顯著，因此以此6株菌株作進一步抗真菌作用機制之分析。在抗真菌基因之分析，以豐原素之fenB序列設計三組引子

，利用PCR來分析34株桿菌屬臨床分離菌株是否含fenB片段。結果在fenB-1及fenB-2這兩組引子增幅出的片段，並非fenB片

段；但是標準菌株（B. subtilis F29-3）增幅出的片段為fenB片段。而fenB-2這一組引子，在有明顯抗真菌作用之6株菌中，

皆另增幅出1.0 Kb左右的片段。此PCR產物定序分析結果為ilvD而非fenB之基因片段，此基因產物為dihydroxyacid

dehydratase，使dihydroxyisovalerate轉化為ketoisovalerate，然而此基因是否與抗真菌作用有相關仍需進一步實驗證明。而抗

真菌成份之探討，則將這6株抗真菌臨床分離菌株及枯草桿菌F29-3之醱酵液萃取分離，希望能找出跟抗真菌作用絕對相關

之活性成份。亦將細菌與真菌共同培養，結果發現抗真菌物質並非在真菌誘導之環境下產生的，需要有菌體存在一直持續

分泌抗真菌物質，才能產生抗真菌之作用。
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