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摘 要

納豆激?′偺�孝蓱狺尷c之胞外酵素，具有強力溶解血栓活性，在酪蛋白分解活性測試中發現納豆菌SJ與F所測得的比活性

相差了有52 % 之多，推估這兩株菌所含納豆激?’b蛋白質的結構上有所差異，而比較其胺基酸序列及蛋白質的二級、三

級結構分析結果，推論第53個胺基酸由絲胺酸 ( serine ) 改為脯胺酸 ( proline )可能是結構上造成其活性最主要的原因。本實

驗選殖 ( clone ) 定序了九種從納豆所篩選得到的納豆激?※穧]，同時也從基因庫中搜尋得到納豆菌之16S核醣體基因片段序

列，來建立特殊的引子 ( primer ) ，以建立探討納豆菌在小鼠腸胃道定殖效果的分子檢測技術。小鼠定殖（colonization）試

驗結果顯示，利用加熱將非耐熱及非產生芽孢之雜菌去除掉，再配合16S rDNA及納豆激?﹞牏l可以成功的在餵食耐酸納豆

菌 ( SJ ) 、耐鹼納豆菌 ( JD11 ) 以及納豆菌孢子 ( SP ) 之小鼠糞便檢體中增幅出其特定的16S rDNA及納豆激?﹞軉q並鑑定其

菌種，推論前述這三株菌在餵食後可以通過胃酸、膽汁的分解而成功的定殖在小鼠腸道中，間接證實該三株菌所產生的納

豆激?’鳥鷛|在腸道被吸收而被小鼠利用。
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