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摘 要

癌症為基因變異所造成的疾病，它是由致癌基因、腫瘤抑制基 因及其他調節基因的變異，使調控細胞運作的許多機制發生

改變， 讓正常細胞轉變為不受控制的腫瘤細胞。腫瘤細胞DNA 常因細胞 自殺或腫瘤壞死，將genomic DNA 釋放到血液中

。惡性腫瘤從原 發腫瘤溢出，進入循環該處的血液或淋巴系統，將其傳送至體內其 它的組織，稱之為「轉移」，而轉移

便是造成癌症死亡率增加的主 因。血漿DNA 在癌症的研究中，可能是個很好的指標。所以，在 本實驗我們利用即時定

量PCR 進行比較正常人、肝癌、肺癌、初 發型以及轉移型乳癌患者血漿DNA 濃度之間的差異。在統計分析 結果上肝癌、

肺癌、初發型以及轉移型乳癌患者與正常人血漿DNA 濃度皆有顯著差異(p21.427 則預後不佳。在本實驗中，我們提供較無

侵襲性的方 法來檢測癌症病人血漿DNA 的遺傳變異，並且發現N-Myc 基因放 大現象的確可以當作預測乳癌發生的早期標

誌。期許這樣較無侵入 性的檢驗方法在未來可以應用於癌症的臨床檢測。
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