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摘 要

本實驗利用茶葉改良場所保存的台灣地區茶樹品種為材料，將茶菁製備為綠茶，以HPLC定量茶葉中的10種兒茶素含量，

並以兒茶素作為生化標誌進行茶種基因歧異度的變化的探討。同時也根據茶種兒茶素含量及分布的數據資料，進行主成份

分析及依據UPGMA的群聚分析，以探討不同茶種兒茶素成分與品種、採收季節和適製性等農藝性狀關聯性之探討。並且

以pITS2、trnL intron、trnL-trnF IGS之核?酸序列作為分子標誌將茶葉改良場所保存的臺灣地區茶樹品種進行遺傳歧異度分

析，並比對生化標誌之結果加以探討，以期建立臺灣茶樹品種之指紋資料庫的建立。 實驗結果顯示，臺灣育成品種的總兒

茶素含量普遍高於其他品種，其中臺茶四號（TD04）總甲基化兒茶素含量又為所有茶種之冠，其含量占茶葉乾重3.3

（g/100g d.w.），具有抗過敏保健功能之潛力。臺灣野生山茶品種的兒茶素普遍偏低，原生種雖然較一般栽培型茶樹具有

較強的抗逆境能力，但通常帶有某些不良性狀，如產量及品質方面的缺陷。將兒茶素與農藝性狀做相關性分析，總兒茶素

（TC）與Caffeine、EC、ECG、EGC、EGCG及四種甲基化兒茶素含量有極顯著正相關，Caffeine與EGCG、ECG含量也

有極顯著正相關，而EGCG、ECG為酯型兒茶素，占為總兒茶素含量60�70％，因此推論茶種之兒茶素總含量較高時，咖

啡因含量可能也會屬於偏高的茶種。咖啡因與EGCG的含量與於抗蟲害能力有很大關連性，抗?能力、抗卷葉蟲能力、抗捲

葉蟲、抗薊馬皆有顯著或極顯著之正相關性，擁有高含量的咖啡因或EGCG對於抗病蟲害能力較優。 主成份分析結果，臺

灣野生山茶品種落在第三與第四象限，臺灣野生山茶適合製作成紅茶茶葉，而適製紅茶品種之茶種也大部分落於第三與第

四象限，而適製綠茶品種及適製部份發酵茶品種以原點為中心散佈於四個象限並且有重疊的現象，發現兒茶素的含量與分

佈和茶種的適製性有關連性，可供作製茶之參考。使用MVSP軟體以UPGMA方法計算，對茶種做群聚分析，在Euclidean

距離為8作為分群依據時，很明顯的將赤芽山茶（TD85）和水井（TD100）與其他茶種區隔開來成為獨立之群集，顯示出

此兩株山茶品種的特異性。 將pITS2序列112條、trnL intron序列104條、trnL-trnF IGS序列98條分別以BioEdit進行多重序列

排比（Multiple sequence alignments），發現pITS2序列具有較高之核?酸序列多型性，序列相似度為 0.379~0.994，且變異

位點高達149個；cpDNA序列保守性高，因此trnL intron與trnL-trnF IGS皆有相似度達100％的序列，trnL intron序列相似度

為0.948~1.000， trnL-trnF IGS序列相似度0.979~1.000。可利用此三種DNA片段之分子標記技術以分析茶葉品種之差異之

技術建立台灣地區茶種的DNA圖譜資料庫。 系統發育樹（Phylogenetic trees）之pITS2分析結果顯示，利用鄰位連接法

（Neighbor Joining Method，簡稱NJ）、最小進化法（Minimum Evolution methods，簡稱ME）及最大簡約法（Mmaximum

parsimony methods，簡稱MP）可將臺灣山茶分為兩個獨立之群集，證明臺灣野生茶之ITS2序列具有獨特性，但無法成功

將臺灣地區茶種依親緣性或來源類型或茶葉適製性分群。本實驗結果除可建立茶樹的種質資源資料庫並可提供未來選植育

種的參考。
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